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Algorytm estymacji funkcji kawaltkami liniowej

W pazdzierniku 2013 roku Frick, Munk oraz Sieling zaproponowali w [1] nowy
estymator stuzacy do jednoczesnej estymacji wielu punktéw rozregulowania w proble-
mie estymacji funkcji prostych. Estymator ten wykorzystuje multiskalowsg statystyke
do rozwigzania szczegdlnej postaci uogoélnionego selektora Dantziga wprowadzonego
w [2].

W pierwszej czesci plakatu przedstawimy estymator SMUCE i jego najwazniej-
sze wlasnosdci, ze szczegdélnym naciskiem na wlasnosci dotyczace prawdopodobienstwa
przeszacowania ilosci punktéw rozregulowania przez rozpatrywany estymator. Dzia-
tanie estymatora zostanie zaprezentowane na przyktadzie problemu poréwnawczej
hybrydyzacji genomowej (CGH). Otrzymane wyniki poréwnamy z wynikami otrzy-
manymi przy uzyciu metody CBS opisanej w [3].

W drugiej czgsci plakatu przedstawimy propozycje algorytmu estymacji funkcji
kawaltkami liniowej przy uzyciu estymatora SMUCE. Ideg tego algorytmu jest spro-
wadzenie rozpatrywanego problemu do problemu estymacji funkcji prostych, gdzie
bedziemy wykorzystywaé zdefiniowany wczesniej estymator SMUCE. Zbadamy sy-
mulacyjnie wlasnosci otrzymywanych estymatorow i poréwnamy otrzymywane wyniki
z innymi istniejacymi metodami estymacji funkcji kawatkami liniowej. Rozpatrzymy
takze drobne modyfikacje algorytmu oraz propozycje innych metod wykorzystania
estymatora SMUCE.
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