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Rangowe kryterium wyboru modelu w lokalizacji genéw

Zagadnienie lokalizacji genow wplywajacych na ceche iloSciowa, tzw. QTLi,
mozna sprowadzi¢ do problemu wyboru modelu wielokrotnej regresji liniowej. Bu-
dujac model regresji decydujemy, ile i ktére zmienne do niego wtaczymy. Mozemy
w tym celu wykorzystaé¢ kryteria wyboru modelu, jak np. AIC lub BIC.

W przypadku lokalizacji genéw zbior danych zawiera na ogot kilkaset lub kilka
tysiecy zmiennych, sposrod ktorych checemy wybrac tylko kilka. W takim przypadku
klasyczne kryteria przeszacowuja liczbe QTLi. Zaproponowana w [1] modyfikacja,
mBIC, dzigki dodatkowej karze za wymiar modelu jest przystosowana do takiej
sytuacji.

Kryterium mBIC zostalo skonstruowane przy standardowym zalozeniu, ze
szum ma rozktad normalny. W przypadku, gdy rozktad ten ma ciezkie ogony albo
pewien procent danych to obserwacje odstajace, wyniki uzyskiwane przez BIC oraz
mBIC znacznie si¢ pogarszaja.

W tej prezentacji przedstawimy nowa, rangowg wersje kryterium mBIC. Kry-
terium rBIC, zaproponowane w [2], pozwala na kontrole btedu FWER (the family
wise error rate), a takze osiaga dobra moc w lokalizacji QTLi, niezaleznie od roz-
ktadu, z jakiego pochodzi szum. Kryterium sprawdza sie réwniez w przypadku
duzych zbioréw danych niegenetycznych.
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