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Statystyczne metody lokalizacji genow
odpowiedzialnych za istotne charakterystyki

Dzieki szybkiemu rozwojowi technologii pomiarowych genetycy moga obecnie usta-
la¢ genotypy w tysiacach tzw. genetycznych markeréw. Informacja ta jest wykorzy-
stywana do lokalizacji genéw wplywajacych na zadane cechy poprzez identyfikacje
zwigzkéw miedzy tymi genotypami a wartoSciami cechy. Taka statystyczna lokaliza-
cja genéw jest wykorzystywana np. w rolnictwie, gdzie umozliwia wczesng selekcje
osobnikéw do reprodukcji, czy w medycynie, gdzie jest wykorzystywana do selekcji
pacjentéw do spersonalizowanych terapii a takze do oceny ryzyka zachorowania na
pewne choroby. W trakcie wykladu omoéwimy klasyczne i wspoétczesne metody loka-
lizacji genéw i zwiazane z nimi problemy statystyczne, typowe dla szerokiej klasy
zagadnien zwigzanych z analizg duzych zbioréw danych.



