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Metoda bayesowskiej kalibracji do oszacowania siły infekcji
w modelu epidemiologicznym ospy

Rozliczne zjawiska nauk przyrodniczych są opisywane modelami wykorzystują-
cymi równania różniczkowe cząstkowe. Jakkolwiek metody analizy tych równań, tak
narzędziami analitycznymi, jak i numerycznymi, zostały bardzo mocno rozwinięte, to
podstawowym problemem pozostaje kalibracja modelu czyli znalezienie odpowiednich
wartości parametrów. Intensywnie rozwijającym się w ostatnich latach podejściem
jest podejście bayesowskie (np. Stuart [2]). W referacie tym przedstawię zastosowa-
nie tego podejścia do równania pierwszego rzędu (równanie transportu) opisującego
model infekcji ospy. Model ten został skalibrowany w oparciu o dane uzyskane w pro-
jekcie POLYMOD (w latach 2000–2004) realizowanym w Państwowym Zakładzie
Higieny.
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