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Model Goodwina i jego zastosowania
W niniejszym referacie analizujemy model ekspresji genu opisany klasycznym mo-

delem Goodwina. Porównujemy efekt obecności pozytywnego i negatywnego sprzę-
żenia na regulację procesu transkrypcji. W obydwu przypadkach mamy do czynie-
nia z Kawałkami Deterministycznym Procesem Markowa [1]. Okazuje się, że mamy
wtedy dwa różne zachowania asymptotyczne procesu [2]. Omawiamy również pewne
rozszerzenia tego modelu [3].
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